
annota%ons	
  

Saccharomyces	
  Genome	
  Database	
  Integrates	
  
Transcrip%onal	
  Regula%on	
  Data	
  	
  

Maria	
  C.	
  Costanzo,	
  Stacia	
  R.	
  Engel,	
  Gail	
  Binkley,	
  Esther	
  T.	
  Chan,	
  Benjamin	
  C.	
  Hitz,	
  Kalpana	
  Karra,	
  Paul	
  Lloyd,	
  	
  
Greg	
  R.	
  Roe,	
  Shuai	
  Weng,	
  Kelley	
  M.	
  Paskov,	
  Edith	
  D.	
  Wong,	
  and	
  J.	
  Michael	
  Cherry	
  

Department	
  of	
  Gene%cs,	
  School	
  of	
  Medicine,	
  Stanford	
  University,	
  Stanford,	
  CA,	
  USA.	
  	
  

Transcrip%onal	
  regula%on	
  has	
  been	
  heavily	
  studied	
  in	
  the	
  yeast	
  Saccharomyces	
  cerevisiae,	
  and	
  huge	
  amounts	
  of	
  data	
  have	
  been	
  generated	
  from	
  both	
  small-­‐	
  and	
  large-­‐scale	
  experiments.	
  To	
  help	
  
researchers	
  access	
  and	
  understand	
  these	
  data,	
  the	
  Saccharomyces	
  Genome	
  Database	
  (SGD;	
  hRp://www.yeastgenome.org)	
  has	
  compiled	
  all	
  published	
  transcrip%onal	
  regulator-­‐target	
  rela%onships	
  and	
  
presents	
  them	
  on	
  a	
  new	
  tabbed	
  sec%on	
  of	
  the	
  Locus	
  Summary	
  en%tled	
  'Regula%on'.	
  Regulatory	
  rela%onships	
  are	
  curated	
  from	
  the	
  literature	
  at	
  SGD	
  or	
  imported,	
  with	
  permission,	
  from	
  the	
  YEASTRACT	
  
database.	
  In	
  addi%on	
  to	
  the	
  iden%%es	
  of	
  the	
  regulator	
  and	
  target	
  genes,	
  regula%on	
  annota%ons	
  include	
  informa%on	
  such	
  as	
  strain	
  background,	
  direc%on	
  of	
  regula%on,	
  experimental	
  condi%ons,	
  or	
  
confidence	
  scores;	
  each	
  annota%on	
  is	
  derived	
  from	
  a	
  published	
  reference.	
  Regula%on	
  annota%ons	
  are	
  presented	
  for	
  each	
  gene	
  in	
  interac%ve	
  tables	
  that	
  may	
  be	
  sorted,	
  filtered,	
  and	
  downloaded.	
  A	
  
graphical	
  visualiza%on	
  of	
  the	
  regulatory	
  network	
  surrounding	
  each	
  gene	
  shows	
  its	
  highest-­‐confidence	
  regulatory	
  rela%onships	
  and	
  allows	
  the	
  viewer	
  to	
  display	
  the	
  network	
  at	
  different	
  confidence	
  levels.	
  
We	
  are	
  adding	
  more	
  informa%on	
  for	
  known	
  transcrip%on	
  factors	
  (TFs),	
  star%ng	
  with	
  the	
  set	
  of	
  TFs	
  known	
  to	
  bind	
  DNA	
  directly.	
  The	
  Regula%on	
  page	
  for	
  each	
  TF	
  has	
  a	
  free-­‐text	
  summary	
  of	
  the	
  regulatory	
  
context	
  in	
  which	
  it	
  acts,	
  a	
  table	
  of	
  the	
  protein	
  domains	
  it	
  contains,	
  binding	
  site	
  consensus	
  sequences	
  linked	
  to	
  their	
  genomic	
  loca%ons,	
  and	
  a	
  Gene	
  Ontology	
  enrichment	
  for	
  the	
  regulatory	
  targets	
  of	
  the	
  
TF	
  that	
  reveals	
  which	
  processes	
  it	
  regulates.	
  All	
  of	
  the	
  regula%on	
  data	
  are	
  available	
  for	
  querying,	
  analysis	
  and	
  download	
  via	
  YeastMine,	
  the	
  InterMine-­‐based	
  data	
  warehouse	
  system	
  in	
  use	
  at	
  SGD.	
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Overviews	
  of	
  regula%on	
  data	
  

View	
  numbers	
  of	
  targets	
  and	
  regulators	
  for	
  a	
  
specific	
  gene;	
  analyze	
  or	
  download	
  each	
  set	
  

View	
  
rela%onship	
  
network	
  of	
  
targets	
  and	
  
regulators;	
  
filter	
  by	
  

amount	
  of	
  
evidence	
  

Binding	
  site	
  mo3fs	
  from	
  the	
  Yeast	
  Transcrip3on	
  Factor	
  Specificity	
  
Compendium	
  (YeTFaSCo;	
  ye>asco.ccbr.utoronto.ca)	
  	
  	
  

5	
  or	
  more	
  suppor%ng	
  annota%ons	
  3	
  or	
  more	
  suppor%ng	
  annota%ons	
  

filter	
  

Tables	
  may	
  be	
  sorted,	
  filtered,	
  downloaded;	
  data	
  also	
  
available	
  via	
  YeastMine	
  

Regulator-­‐target	
  rela3onships	
  are	
  curated	
  at	
  SGD	
  or	
  
imported	
  from	
  YEASTRACT	
  (www.yeastract.com)	
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